OD GENETYKI
DO KLINIKI 2026 ::

Program

Pigtek, 24 kwietnia 2026

SALA KONFERENCYJNA

13:50-14:00 Powitanie uczestnikéw spotkania
dr n. med. Joanna Kufel-Grabowska, prof. dr hab. n. med. Bartosz Wasag,
dr hab. n. med. Tomasz Kubiatowski

14:00-14:30 Diagnostyka molekularna jako podstawa nowoczesnej
terapii choréb nowotworowych

14:30-15:40 Sesja 1: Ptynna biopsja (ctDNA) — od monitorowania
leczenia po epigenetyke
Moderator: prof. dr hab. n. med. Bartosz Wasag

14:30-14:50 MDR w guzach litych: modyfikacja leczenia w oparciu o analize
ctDNA

14:50-15:10 ctDNA jako wczesny predyktor odpowiedzi i opornosci na
immunoterapie i terapie celowane

15:10-15:30 Przysztos¢ ctDNA: integracja metylacji, fagmentomiki i analiza
zgodnosci z biopsjg tkankowa
dr hab. n. med., prof. UK Artur Kowalik

15:30-15:40 Dyskusja

15:40-16:50 Sesja 2: Comprehensive Genome Profiling (CGP) — nowe

cele, ztozone biomarkery i multiomika
Moderator: dr n. med. Joanna Kufel-Grabowska



15:40-16:00

16:00-16:20

16:20-16:40

16:40-16:50

Wykorzystanie techniki CGP do identyfikacji nowych celéw
terapeutycznych
prof. dr hab. n. med. Dariusz M. Kowalski

Zastosowanie ztozonych biomarkeréw CGP-HRD, sygnatury
mutacyjne i utrata HLA w praktyce klinicznej
dr hab. n. med. Radostaw Madry

CGP przysztosci: koniecznos¢ integracji RNA-seq i rola badan
agnostycznych tkankowo

Dyskusja

16:50-17:10

Przerwa

17:10-18:10

Zajecia warsztatowe: Putapki diagnostyczne —
interpretacja ztozonych wariantow (VUS, Fuzje, HRD)

l. Ocena VUS: co robi¢, gdy na raporcie widnieje VUS?

Il. Ocena fuzji genowych: Jak zweryfikowa¢ wiarygodnos¢
fuzji?

lll. Ocena raportu ctDNA: Jak oceni¢ jakos¢ "negatywnego"
raportu?

IV. Ocena ztozonych biomarkeréw: Jak raportowane jest
HRD?

18:10-19:20

Molecular Tumor Board: Od wyniku CGP/ctDNA do decyzji
klinicznej

09:00-10:30

Sobota, 25 kwietnia 2026

SALA KONFERENCYJNA

Sesja 3. Co diagnostyka molekularna zmienita w
nowoczesnym leczeniu nowotworow? Czesc |
Moderator: dr hab. n. med. Tomasz Kubiatowski,

prof. dr hab. n. med. Andrzej Marszatek



09:00-09:15 Diagnostyka molekularna miesakdédw tkanek miekkich i kosci

09:15-09:30 Czy potrzebuje tych wynikéw, aby leczy¢ miesaki?
prof. dr hab. n. med. Piotr Rutkowski

09:30-09:45 Diagnostyka molekularna i patomorfologiczna w nowotworach
osrodkowego uktadu nerwowego
prof. dr hab. n. med. Ewa Izycka-Swieszewska

09:45-10:00 Czy potrzebuje tych wynikdéw, aby leczy¢ nowotwory oSrodkowego
uktadu nerwowego?
dr hab. n. med. Tomasz Kubiatowski

10:00-10:15 Diagnostyka molekularna w nowotworach przewodu pokarmowego

10:15-10:30 Czy potrzebuje tych wynikéw, aby leczy¢ nowotwory przewodu
pokarmowego?

10:30-11:30 Sesja 4: Implikacje kliniczne zaburzenia szlaku
sygnatowego PI3k/PTEN/AKT dla podejmowanych decyzji
terapeutycznych
prof. dr hab. n. med. Bartosz Wasag

10:30-10:45 Diagnostyka genetyczna mutacji w genach PIK3CA, AKT1 oraz
PTEN
prof. dr hab. n. med. Bartosz Wasag

10:45-11:05 NGS w raku piersi: jak czyta¢ wynik biomarkeréw — kluczowe
informacje, putapki interpretacyjne i praktyczne wyzwania

11:05-11:20 Nowe opcje terapeutyczne w leczeniu zaawansowanego HR+,
HER2- raka piersi
dr n. med. Joanna Kufel-Grabowska

11:20-11:30 Dyskusja

11:30-11:50 Przerwa




11:50-12:50

Sesja 5: Varia
Moderator: dr n. med. Joanna Kufel-Grabowska, dr hab. n. med. Tomasz Kubiatowski

11:50-12:05 Wyktad 1

12:05-12:20 Wyktad 2

12:20-12:35 Wyktad 3

12:35-12:50 Wyktad 4

12:50-13:40 Sesja 6. Bo na koncu i tak sa... pieniadze
Moderator: dr n. med. Joanna Kufel-Grabowska

12:50-13:30 Diagnostyka genetyczna — jak jg rozliczy¢ na przyktadzie
nowotworéw BRCA-zaleznych
mgr inz. Magdalena Sakowicz

13:30-13:40 Dyskusja

13:40-13:50 Zakonczenie

13:50

Lunch




